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/product="nucleocapsid protein"

/protein id="ALI59823.1"

/translation="MATMEELQREINAHEGQLVIARQKVRDAEKQYEKDPDELNKRAL
TNREGVAVSIQAKIDELKMQLADRIATGKNLGKEQDPTGVEPGDHLKERSMLSYGNVL
DLNHLDIDEPTGQTADWLSIIVYLTSEFVVPILLKALYMLTTRGRQTTKDNKGTRIREK
DDSSFEDVNGIRKPKHLYVSLPNAQSSMKAEEITPGRYRTAVCGLYPAQIKARQMISP
VMSVIGFLALAKDWSDRIEQWLIEPCKLLPDTAAVSLLGGPATNRDYLRQRQVALGNM
ETKESKAIRQHAEAAGCSMIEDIESPSSIWVFAGAPDRCPPTCLFIAGIAELGAFFSI
LODMRNTIMASKTVGTSEEKLRKKSSEYQSYLRRTQSMGIQLDQRIIVLFMVAWGKEA

VDNFHLGDDMDPELRTLAQSLIDVKVKEISNQEPLKL"
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