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       61 actaacctta tgagtgctat accttgagta ggtcaagata ttgttgagtc aaataatttt
      121 acagaaaact acactacagt ttattgctta tctagtttac tacctacgat aggtactgtt
      181 agtgctaacg cattaaaaaa aggaaataaa aatgttagat gtaacaaaaa agaatattta
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