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1 atgagtgatg gcgccgagca acctgacagc ggaaacgctg tccagtcagc tgctagagtt
       61 gagcgagcgg ctgacggtcc tggaggttct gggggtgggg gctctggcgg gggtggggtt
      121 ggcgtttcta ctgggagcta tgataatcag acgcattata agtttttagg tgatggctgg
      181 gtagaaatta ctgcttacag cacacgcata gtacatttaa atatgcccaa atcagaaaac
      241 tattgcagag tacgcgtgca caacaaaaat gacacagacg tagcagggca gatggctcta
      301 gatgatgctc atgaacaaat ttggacacca tggagcctaa ttgattctaa tgcttgggga
      361 gtttggtttc aaccaagtga ctggcagttt ctttgcaaca atatgagtca catgaatttg
      421 cattcacttg accaagagct gtttaatgta gtcattaaaa cagtcactga acaaaaccca
      481 gggcctgacg ccattaaggt atacaacaat gaccttactg cttcaatgat ggttgctctg
      541 gactctaaca acatactgcc ttacacacca gcaacagaca accaagaaac acttggtttt
      601 tatccttgga aaccaaccct gccaagtcct tacaggtact actttaactg tgacagagat
      661 ttgtcagtga cttatgcaaa tcaaacagga acaattacta acagaatggc tgctgccagt
      721 gggatgagct ctcaattttt taccattgag aacactcagc gcattcagct gcttagaact
      781 ggtgatgaat ttgctactgg aacttactac tttgaaacag aaccaatcaa actttctcac
      841 acatggcaat caaacaggca gctgggtcag cctccacaaa tcactgagct accaacttct
      901 gacaacgaca cagctacttt agtagctagg ggtggcagat caggtgtgac ccaaatttat
      961 ggcagcaatg ctatgactga agctactaga gtgaggcctg cacaagttgg attttgtcaa
     1021 cctcatgaca attttgaaac cggcagagca ggccctttta aggttccagt agtgccagca
     1081 aacattaccc aaggccaaga ccatgacgcc aacggcagcc taagatacac atatgacaaa
     1141 caacatggtc aaaactatgc aagcaatgac accagagaca gatttacttg ggatggtatt
     1201 agctatgatt caggcagatg gactgacaga tgctttattc agtcaacacc atatacagaa
     1261 acaccagctc ttaacaacat actaacaaac tctgatccca ttggagacaa aactgatata
     1321 cattatcaga atgtatttaa cagctatgga ccactaagtg cttttccaca tcctgcgccg
     1381 atttatccac aagggcaaat atgggacaaa gaacttgatc ttgaacacaa accaagacta
     1441 cacgtacaag ctccttttgt ttgcaaaaac aatgctccag gtcaacttct tgttaggctt
     1501 gcaccaaacc ttactgacca atatgatccc aacagtagca ctctttctag aattgtgact
     1561 tatggcacat ttttttggaa aggaaagcta accctaaaag caaaacttag acctaatgct
     1621 acttggaacc cagtttacca agtaagtgct caataccaat ctaacaatga ctacatgagc
     1681 atccacaaat ggctgccaag tgccactggc aacatgcaga atgtgccttt gctttctaga
     1741 cctgttgcta gaaatactta ctaaccaacc atgttctttc tttct
//

